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METODE PENELITIAN

3.1. Jenis Penelitian
Penelitian ini merupakan penelitan pra eksperimental dengan

pendekatan in silico/lkomputasi.

3.2. Desain Penelitian
Penelitian ini bersifat eksploratif dengan menggunakan pendekatan
imunoinformatika untuk mengidentifikasi peptida kandidat vaksin dari protein

HIV.

3.3. Populasi dan Sampel Penelitian
3.3.1 Populasi
Seluruh gpl120 yang terdapat di database NCBI
(https://www.ncbi.nlm.nih.gov)
3.3.2. Sampel
Sampelnya adalah salah satu jenis gp120 yang terdapat di database NCBI
(https://www.ncbi.nlm.nih.gov). Protein tersebut memiliki kode NCBI

NP_057856.1.
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https://www.ncbi.nlm.nih.gov/
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/
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3.3. Lokasi dan Tempat Penelitian

Penelitian dilakukan secara komputasi pada tanggal 5-28 Oktober 2024.

3.4. Alat, Bahan, dan Cara Kerja

3.4.1. Alat
Alat yang digunakan terdiri dari perangkat lunak (software) dan
perangkat keras (Hardware). Perangkat lunak yang digunakan terdiri dari
NCBI (https://mwww.ncbi.nlm.nih.gov), IEDB AR
(http://tools.iedb.org/mhcii/), ToxinPred
(https://webs.iiitd.edu.in/raghava/toxinpred/multi_submit.php),
AlerCatPro (https://allercatpro.bii.a-star.edu.sg), dan pymol. Sedangkan
perangkat keras (Hardware) terdiri dari Laptop dengan spesifikasi RAM
4 GB, Hardisk 150 GB, Intel Selero.

3.4.2. Bahan
Bahan yang digunakan adalah urutan sam amino dari protein gp120
dengan kode NCBI NP_057856.1

3.4.3. Cara Kerja
a. Sekuen  Protein  gpl20 diunduh dari database = NCBI

(https://www.ncbi.nlm.nih.gov).


https://www.ncbi.nlm.nih.gov/
http://tools.iedb.org/mhcii/
https://webs.iiitd.edu.in/raghava/toxinpred/multi_submit.php
https://allercatpro.bii.a-star.edu.sg/
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/
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Gambar 2 Tampilan antar muka NCBI
b. Epitop/Peptida kandidat vaksin diprediksi menggunakan perangkat

IEDB AR pada tautan http://tools.iedb.org/bcell/.

&« c £\ Notsecure  tools.iedb.org/
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IEDB Analysis Resource

J Home | Help | || H || Contact ‘
Antibody Epitope Prediction

Specify Input

Enter a Swiss-Prot ID (example: P02185)

Or enter a protein sequence in plain format (50000 residues maximum, 250 residues for Bepipred 2.0):

P
Choose a method:

® Eepipred Linear Epitope Prediction 2.0

~ Benipred Linear Epitope Prediction

[;] Chou & Fasman Beta-Turn Prediction

[;] Emini Surface Accessibility Prediction

(;] Karplus & Schulz Flexibility Prediction
(— Kolaskar & Anti

(;] Parker Hydrophilicity Prediction

Gambar 3 Gambar antarmuka aplikasi IEDB AR

c. Diambil 9 (Sembilan) peptida kandidat vaksin, berdasarkan jumlah

residu terbanyak dan skor treshold dibawah 0,5.


http://tools.iedb.org/bcell/
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d. Selanjutnya peptida tersebut dianalisis sifat toksisitasnya
menggunakan aplikasi ToxinPred.

(https://webs.iiitd.edu.in/raghava/toxinpred/multi_submit.php)

@ webs.iiitd.edu.in/raghava/toxinpred/multi_submit.php.

ToxinPred

Designing and prediction of toxic peptides

Design Peptide Batch Submission Protein Scanning Motif List

Type of paste peptide sequence(s) in single letter code (in FASTA format):

|[Use Example Sequence| OR  Submit sequence file: [ Cheose Flle | No file chosen

A - P S i o ) Matis hacac O Sy (DEMEL bacad LRl e ticif bacac [T

Gambar 4 Gambar antarmuka aplikasi ToxinPred

e. Lalu peptida yang tidak bersifat toksik diuji sifat alergenitasnya

menggunakan AlerCatPro (https://allercatpro.bii.a-star.edu.sg).

ﬁlerCatPro

Protein aller P ial prediction (version 2.0)@

Paste your protein FASTA sequence(s) into the text area below.(or click here for sample FASTA sequences)

Or upload file here: | Choose File | No file chosen

[Submit ][ Reset ]
NOTE: ALLERCATPRO DOES NOT STORE PERSONAL IDENTIFICATION DATA OR INPUT SEQUENCES.
DISCLAIMER

Reference AlerCaiPro 2.0.a web server for pradicting prolain alargeniciy potanial
Nauven MN. Krutz NL Limviohuvadh V. Looata AL Gerberick GF. Maurer-Stroh S.

Gambar 5 Gambar antarmuka aplikasi AllerCatPro


https://webs.iiitd.edu.in/raghava/toxinpred/multi_submit.php
https://allercatpro.bii.a-star.edu.sg/

